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- : ) S - technologii, VUT v Brné
m Triplexy jsou specifické formy DNA vznikajici
napojenim tretiho nukleotidového vlakna

CUDA tech no|og'|e "~k dvousroubovici pomoci Hoogsteenovych

vazeb.

Technologie CUDA dovoluje vyuziti graficke Vznikaiji za specifickych podminek v burikach
karty pro masivné paralelni vypocty. a vyraznym zpuasobem ovlivriuji prabeh
Analyza DNA miZe znamenat zpracovani zakladnich, zivotné dulezitych, biologickych
sekvenci o délce az
100-vek miliont nukleotidd.
Nvidia CUDA predstavuje vhodny prostredek
pro paralelizaci vypoctu na bézné

W dostupném hardware. ' oo —
CUDA akcelerace
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" Tato prace urychluje
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d UVOdy / A v porovnani se sekvencni verzi
algoritmu spusténého na nejnoveéjsich CPU.

Triplexy mohou zptisobovat dosud : Eies e :
Algoritmus uvazuje vétsinu znamych vlastnosti

nelécitelna onemocnéni. Zkoumani sekvenci,

na kterych mohou vznikat, mize vést '8~ DNA tiplexi. Analyzu lidskeho genomu

k nalezeni lék ¢i jinych zplsob prevence.

Sekvencni algoritmy uvazujici vSechny znamé .

informace o tripexech zkoumaji genomy V I'd d =0 h Se k un d
v fadech desitek minut. Kazdeé zrychleni
’\ v této oblasti je velkym piinosem.
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