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HotSpot Wizard je interaktivni webovy portal uréeny pro automatickou
identifikaci aminokyselinovych rezidui (tzv. hot spotl) vhodnych pro
mutagenezi za Ucelem zlepSeni katalytickych vlastnosti nebo termostability
proteind se zamérenim na uzivatele bez bioinformatickych znalosti. Cilem
prace bylo vyvinout novou verzi tohoto ndstroje, kterda pro identifikaci
vhodnych pozic bude kombinovat strukturni, funkéni a evoluc¢ni informace
a umozni vysledky analyzovat s vyuzitim Ctyf popularnich strategii
proteinového inZzenyrstvi s moznosti navrhu chytré knihovny.
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2. Vypocet 3. Analyza vysledk 4. Knihovna

> jediny povinny vstup: struktura proteinu (z databdze nebo jako uZivatelsky
soubor)

> neni nutna znalost studovaného systému

> vychozi hodnoty vstupnich parametr( zvolené na zakladé rozsahlych
bioinformatickych analyz

> vybér hot spotll na zdkladé kombinace dat ze 3 bioinformatickych databazi
a 18 vypocetnich nastroj

» analyza vysledku s vyuzitim ¢tyr populdrnich a ovérenych strategii
proteinového inZenyrstvi

> moznost navrhu chytrych knihoven pro experimentalni validaci

> "one-stop shop” - moznost provést celou analyzu v jednom rozhrani
> prehledné aplnéinteraktivni
> VvyuZiva pouze nativni webové technologie
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http://loschmidt.chemi.muni.cz/hotspotwizard
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