Vyhledavani pribuznych enzymu s modifikovanou funkci

Automaticky systém pro vyhledavani novych proteintd s modifikovanou funkci a jejich ¢aste¢nou charakterizaci.

VYHLEDAVANI FILTRACE CHARAKTERIZACE
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« Iterativni homologni vyhledavani - Zkraceni sekvenci pouze na hlavni « Modelovaci nastroje: MODELLER,
nastrojem PSIBLAST doménu CASTp, jCE, CAVER
- Jeden dotaz pro kazdou « Shlukovani metodou MC-UPGMA - Anotace: Bioproject, Taxonomy,
podrodinu « Konstrukce zarovnani Pfam

SHRNUTI

Nastroj pro vyhledavani pfibuznych proteinli s modifikovanou funkci — aplikace v jazyce Java

Filtrace a ¢asteCna charakterizace — Uspora drahého laboratorniho ¢asu, podpora pro rozhodovani proteinového inzenyra
Vyuziti existujicich nastroji — novym zpUlsobem propojeny

Spoluprace s Loschmidtovymi laboratofemi na ovéreni biologické relevance vysledku



